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A fragmentação florestal tem reduzido as populações naturais fazendo com que a maior parte 

dos cruzamentos ocorram entre indivíduos aparentados e deste modo ocasionando em uma 

baixa variabilidade genética, decorrente da endogamia. Umas das formas de avaliar a 

variabilidade genética em famílias de populações naturais é por meio da estimativa de 

parâmetros genéticos e fenotípicos, estes por sua vez podem ser estimados pela implantação 

de um teste de progênies.  Objetivou-se com esta pesquisa obter estimativas de parâmetros 

genéticos e fenotípicos entre e dentro de progênies de pitanga-do-cerrado (Eugenia calycina 

Cambess). Foi realizado um teste de progênies a partir das sementes de sete matrizes de 

Eugenia calycina, onde foram coletados 20 frutos por matriz individualmente, após as 

despolpa a semeadura foi realizada em saquinhos plásticos 16x20 cm, com duas sementes por 

recipiente, em substrato de areia com terra. Foram mensurados os dados de altura (cm) e 

diâmetro do colo (mm) e posteriormente submetidos a análise de variância utilizando o 

programa estatístico SELEGEM, e estimados os parâmetros genéticos de variabilidade entre e 

dentro de progênies, herdabilidade média da progênie, acurácea da progênie e ganhos com a 

seleção. Verificou-se que existe variabilidade genética tanto entre quanto dentro das progênies 

a serem exploradas em programas melhoramento florestal, a herdabilidade para os caracteres 

avalidados foram altas e acurácia da progênies maior 76% indicando bons ganhos com a 

seleção dos genotipos superiores . 
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